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SUPPLEMENTARY FIGURES 
 

 
 

Supplementary Figure 1. Dominant bacteria taxa at the Phylum (A) level and abundant ratio of Firmicutes and Bacteroidetes 
(B) from all samples. 

 

 
 

Supplementary  Figure 2. Venn diagram of bacteria  taxa  at  the Phylum  (A), Class  (B), Order  (C),  Family  (D), Genus  (E) and 
Species (F) level from all samples, and the summary of gut microbiota composition in all mice. 
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Supplementary Figure 3. Venn diagram of microbial carbohydrate‐active enzymes in all mice. A total of 402, 402, and 410 non‐
redundant microbial carbohydrate‐active enzymes were assigned for metaproteomes of SAMR1, SAMP8, and CA‐30 group, respectively. 

 


