[bookmark: _GoBack]Supplementary Table 3. Significant GO-terms enriched by tuberculosis-associated genes (Gene set #1) identified from Sherlock Bayesian analysis of Dataset #3 in the discovery stage

	GO-terms ID
	Input number
	Background number
	P-Value
	FDR

	GO:0005622
	99
	2228
	1.64E-27
	4.09E-24

	GO:0110165
	108
	2864
	1.70E-24
	2.12E-21

	GO:0009987
	103
	2852
	5.08E-22
	4.22E-19

	GO:0043226
	79
	2086
	4.22E-18
	2.26E-15

	GO:0044237
	77
	2027
	9.89E-18
	4.45E-15

	GO:0043227
	77
	2030
	1.07E-17
	4.45E-15

	GO:0043229
	70
	1863
	5.80E-16
	1.97E-13

	GO:0005488
	78
	2247
	7.04E-16
	2.19E-13

	GO:0003824
	53
	1162
	1.67E-15
	4.81E-13

	GO:0005737
	64
	1641
	2.16E-15
	5.71E-13

	GO:0005515
	65
	1688
	2.29E-15
	5.71E-13

	GO:0043231
	62
	1606
	9.45E-15
	2.14E-12

	GO:1901363
	42
	813
	3.16E-14
	6.56E-12

	GO:0005634
	51
	1182
	4.54E-14
	8.95E-12

	GO:0016020
	54
	1443
	1.73E-12
	3.09E-10

	GO:0046872
	35
	657
	1.99E-12
	3.31E-10

	GO:0097659
	31
	612
	1.20E-10
	1.83E-08

	GO:0005576
	34
	736
	1.55E-10
	2.21E-08

	GO:0044238
	65
	2249
	4.07E-10
	5.35E-08

	GO:0019222
	41
	1070
	4.56E-10
	5.78E-08

	GO:0048519
	42
	1152
	1.15E-09
	1.42E-07

	GO:0031224
	35
	843
	1.23E-09
	1.46E-07

	GO:0071704
	69
	2548
	1.58E-09
	1.82E-07

	GO:0051173
	25
	469
	2.86E-09
	3.14E-07

	GO:0010467
	40
	1111
	4.04E-09
	4.28E-07

	GO:0016787
	28
	593
	4.12E-09
	4.28E-07

	GO:0140110
	19
	278
	5.52E-09
	5.59E-07

	GO:0043233
	31
	725
	5.68E-09
	5.60E-07

	GO:0070013
	30
	712
	1.37E-08
	1.27E-06

	GO:0032991
	28
	639
	1.89E-08
	1.71E-06

	GO:0043230
	23
	444
	2.01E-08
	1.77E-06

	GO:0043168
	23
	454
	2.97E-08
	2.48E-06

	GO:0043167
	35
	962
	2.98E-08
	2.48E-06

	GO:0031982
	28
	667
	4.48E-08
	3.60E-06

	GO:0071944
	31
	812
	6.67E-08
	5.14E-06

	GO:0008104
	21
	403
	7.51E-08
	5.68E-06

	GO:0043228
	26
	606
	9.00E-08
	6.67E-06

	GO:0031974
	28
	697
	1.07E-07
	7.68E-06

	GO:0080090
	43
	1427
	1.41E-07
	9.98E-06

	GO:0140352
	13
	156
	1.71E-07
	1.19E-05

	GO:0097367
	19
	351
	1.79E-07
	1.22E-05

	GO:0044249
	50
	1833
	2.55E-07
	1.70E-05

	GO:0008152
	62
	2527
	3.29E-07
	2.16E-05

	GO:0070062
	21
	445
	3.57E-07
	2.29E-05

	GO:0000139
	11
	115
	4.28E-07
	2.69E-05

	GO:1903506
	23
	549
	7.30E-07
	4.41E-05

	GO:0043169
	25
	641
	8.52E-07
	5.00E-05

	GO:0016021
	30
	871
	8.61E-07
	5.00E-05

	GO:0010628
	17
	317
	8.87E-07
	5.07E-05

	GO:0005654
	21
	474
	9.44E-07
	5.31E-05

	GO:0005829
	22
	531
	1.51E-06
	8.16E-05

	GO:0016818
	14
	227
	1.75E-06
	9.36E-05

	GO:0005615
	23
	596
	2.74E-06
	1.43E-04

	GO:0031981
	23
	603
	3.30E-06
	1.68E-04

	GO:0098662
	11
	150
	4.80E-06
	2.39E-04

	GO:0031410
	15
	289
	5.60E-06
	2.74E-04

	GO:0032555
	15
	292
	6.30E-06
	2.97E-04

	GO:0036477
	10
	125
	6.32E-06
	2.97E-04

	GO:0003700
	13
	221
	6.61E-06
	3.07E-04

	GO:0015031
	18
	418
	8.04E-06
	3.62E-04

	GO:0000166
	17
	377
	8.07E-06
	3.62E-04

	GO:0008144
	15
	300
	8.56E-06
	3.79E-04

	GO:0010604
	20
	513
	1.05E-05
	4.47E-04

	GO:1903561
	20
	514
	1.08E-05
	4.53E-04

	GO:0016740
	19
	474
	1.20E-05
	4.97E-04

	GO:0016817
	12
	206
	1.63E-05
	6.55E-04

	GO:1903508
	13
	244
	1.79E-05
	7.06E-04

	GO:1903047
	9
	115
	2.15E-05
	8.39E-04

	GO:0044271
	40
	1586
	2.35E-05
	9.06E-04

	GO:0003676
	19
	501
	2.49E-05
	9.44E-04

	GO:0048471
	8
	91
	2.84E-05
	1.06E-03

	GO:0097159
	26
	845
	2.98E-05
	1.10E-03

	GO:0044267
	28
	949
	3.06E-05
	1.12E-03

	GO:0016491
	9
	121
	3.13E-05
	1.14E-03

	GO:0036094
	18
	467
	3.29E-05
	1.17E-03

	GO:1901576
	45
	1904
	3.40E-05
	1.20E-03

	GO:0097708
	13
	261
	3.49E-05
	1.22E-03

	GO:0043170
	57
	2637
	3.68E-05
	1.26E-03

	GO:0012505
	21
	633
	6.18E-05
	1.98E-03

	GO:0031328
	13
	285
	8.19E-05
	2.51E-03

	GO:0031323
	32
	1229
	8.63E-05
	2.59E-03

	GO:0043005
	10
	173
	8.66E-05
	2.59E-03

	GO:1905114
	8
	108
	8.82E-05
	2.60E-03

	GO:0016462
	12
	248
	8.98E-05
	2.61E-03

	GO:0005215
	11
	210
	9.00E-05
	2.61E-03

	GO:0005694
	9
	140
	9.06E-05
	2.61E-03

	GO:0036211
	25
	857
	9.52E-05
	2.68E-03

	GO:0060070
	6
	55
	9.61E-05
	2.68E-03

	GO:0070161
	7
	82
	1.07E-04
	2.92E-03

	GO:0005794
	11
	216
	1.14E-04
	3.08E-03

	GO:0005886
	22
	726
	1.47E-04
	3.88E-03

	GO:0004674
	8
	117
	1.49E-04
	3.90E-03

	GO:0099080
	10
	188
	1.65E-04
	4.28E-03

	GO:0098772
	13
	307
	1.66E-04
	4.28E-03

	GO:0008324
	8
	120
	1.75E-04
	4.45E-03

	GO:0010256
	6
	62
	1.76E-04
	4.46E-03

	GO:0022890
	8
	121
	1.85E-04
	4.60E-03

	GO:0042277
	5
	39
	1.87E-04
	4.63E-03

	GO:0045184
	14
	356
	1.97E-04
	4.82E-03

	GO:0097747
	3
	7
	1.98E-04
	4.82E-03

	GO:0120036
	10
	193
	2.02E-04
	4.90E-03

	GO:0044085
	16
	452
	2.25E-04
	5.29E-03

	GO:2000377
	5
	41
	2.31E-04
	5.36E-03

	GO:0042995
	12
	276
	2.32E-04
	5.36E-03

	GO:0098588
	12
	276
	2.32E-04
	5.36E-03

	GO:1901564
	42
	1894
	2.33E-04
	5.36E-03

	GO:0005856
	13
	320
	2.44E-04
	5.52E-03

	GO:0045732
	5
	43
	2.83E-04
	6.19E-03

	GO:0150034
	5
	43
	2.83E-04
	6.19E-03

	GO:0005524
	11
	242
	2.91E-04
	6.34E-03

	GO:0005102
	11
	243
	3.01E-04
	6.48E-03

	GO:0098794
	5
	44
	3.12E-04
	6.65E-03

	GO:0019899
	13
	330
	3.24E-04
	6.81E-03

	GO:0006643
	4
	24
	3.43E-04
	7.13E-03

	GO:0098576
	3
	9
	3.56E-04
	7.28E-03

	GO:0016070
	32
	1342
	3.91E-04
	7.90E-03

	GO:0010243
	9
	173
	4.04E-04
	8.05E-03

	GO:0098589
	5
	47
	4.13E-04
	8.15E-03

	GO:1901135
	11
	253
	4.17E-04
	8.18E-03

	GO:0005815
	7
	104
	4.19E-04
	8.18E-03

	GO:0031325
	19
	630
	4.29E-04
	8.31E-03

	GO:0017137
	4
	26
	4.51E-04
	8.63E-03

	GO:0034062
	3
	10
	4.59E-04
	8.67E-03

	GO:0046982
	6
	76
	4.90E-04
	9.10E-03

	GO:0005126
	5
	49
	4.92E-04
	9.10E-03

	GO:0033036
	15
	440
	5.09E-04
	9.35E-03

	GO:1901360
	49
	2412
	5.12E-04
	9.36E-03

	GO:0005739
	11
	260
	5.19E-04
	9.43E-03

	GO:0009891
	13
	350
	5.51E-04
	9.97E-03

	GO:0031090
	16
	493
	5.61E-04
	1.01E-02

	GO:0031128
	3
	11
	5.79E-04
	1.03E-02

	GO:0030674
	4
	28
	5.81E-04
	1.03E-02

	GO:0003677
	14
	401
	6.18E-04
	1.08E-02

	GO:0044798
	4
	29
	6.54E-04
	1.13E-02

	GO:0005516
	4
	29
	6.54E-04
	1.13E-02

	GO:0017076
	12
	315
	7.19E-04
	1.21E-02

	GO:0010557
	12
	315
	7.19E-04
	1.21E-02

	GO:0006464
	22
	821
	7.34E-04
	1.23E-02

	GO:0000323
	6
	83
	7.57E-04
	1.26E-02

	GO:0042176
	6
	83
	7.57E-04
	1.26E-02

	GO:0045893
	11
	273
	7.63E-04
	1.26E-02

	GO:0003723
	8
	155
	8.80E-04
	1.42E-02

	GO:0071840
	35
	1594
	8.92E-04
	1.43E-02

	GO:0016791
	5
	58
	1.00E-03
	1.58E-02

	GO:0031226
	11
	283
	1.01E-03
	1.59E-02

	GO:0016829
	4
	33
	1.02E-03
	1.59E-02

	GO:0060322
	7
	122
	1.02E-03
	1.59E-02

	GO:0015075
	8
	163
	1.20E-03
	1.83E-02

	GO:0043292
	4
	35
	1.24E-03
	1.88E-02

	GO:0005200
	3
	15
	1.25E-03
	1.88E-02

	GO:0061097
	3
	15
	1.25E-03
	1.88E-02

	GO:0098590
	7
	128
	1.33E-03
	1.98E-02

	GO:1901265
	13
	388
	1.36E-03
	2.00E-02

	GO:0019438
	37
	1761
	1.38E-03
	2.00E-02

	GO:0140096
	15
	488
	1.39E-03
	2.00E-02

	GO:0015630
	8
	167
	1.39E-03
	2.00E-02

	GO:0065007
	75
	4289
	1.39E-03
	2.00E-02

	GO:0044853
	3
	16
	1.47E-03
	2.09E-02

	GO:0042623
	4
	37
	1.50E-03
	2.12E-02

	GO:0017111
	9
	212
	1.59E-03
	2.23E-02

	GO:0006996
	33
	1535
	1.72E-03
	2.34E-02

	GO:0008134
	6
	99
	1.78E-03
	2.40E-02

	GO:1903311
	4
	39
	1.79E-03
	2.41E-02

	GO:0009100
	6
	100
	1.87E-03
	2.48E-02

	GO:1901698
	8
	176
	1.90E-03
	2.51E-02

	GO:0019538
	24
	1003
	1.91E-03
	2.51E-02

	GO:0030554
	10
	262
	1.92E-03
	2.51E-02

	GO:0030054
	8
	177
	1.97E-03
	2.54E-02

	GO:0016363
	3
	18
	1.99E-03
	2.54E-02

	GO:0016925
	4
	41
	2.13E-03
	2.70E-02

	GO:0043933
	13
	410
	2.17E-03
	2.74E-02

	GO:0030546
	5
	70
	2.18E-03
	2.75E-02

	GO:0007005
	9
	224
	2.28E-03
	2.83E-02

	GO:0016772
	10
	269
	2.30E-03
	2.85E-02

	GO:0006886
	8
	183
	2.40E-03
	2.94E-02

	GO:0019439
	8
	183
	2.40E-03
	2.94E-02

	GO:0006352
	4
	44
	2.70E-03
	3.24E-02

	GO:0098813
	4
	44
	2.70E-03
	3.24E-02

	GO:0005783
	8
	188
	2.81E-03
	3.35E-02

	GO:0006807
	53
	2898
	2.91E-03
	3.35E-02

	GO:0071243
	2
	5
	2.94E-03
	3.35E-02

	GO:0048532
	2
	5
	2.94E-03
	3.35E-02

	GO:0016303
	2
	5
	2.94E-03
	3.35E-02

	GO:0061641
	2
	5
	2.94E-03
	3.35E-02

	GO:0005777
	3
	21
	2.94E-03
	3.35E-02

	GO:1903749
	3
	21
	2.94E-03
	3.35E-02

	GO:0016810
	3
	21
	2.94E-03
	3.35E-02

	GO:1903037
	4
	46
	3.13E-03
	3.53E-02

	GO:0009893
	17
	642
	3.15E-03
	3.54E-02

	GO:0034613
	10
	282
	3.19E-03
	3.57E-02

	GO:0018130
	34
	1664
	3.24E-03
	3.60E-02

	GO:0009628
	8
	193
	3.28E-03
	3.63E-02

	GO:0015293
	3
	22
	3.31E-03
	3.65E-02

	GO:0052126
	3
	22
	3.31E-03
	3.65E-02

	GO:0098857
	4
	47
	3.37E-03
	3.69E-02

	GO:0016310
	20
	819
	3.52E-03
	3.82E-02

	GO:1990904
	5
	79
	3.57E-03
	3.85E-02

	GO:0098657
	5
	79
	3.57E-03
	3.85E-02

	GO:0005085
	4
	48
	3.61E-03
	3.88E-02

	GO:0000423
	3
	23
	3.71E-03
	3.94E-02

	GO:1903900
	3
	23
	3.71E-03
	3.94E-02

	GO:0043902
	5
	80
	3.76E-03
	3.94E-02

	GO:0060255
	35
	1748
	3.87E-03
	3.94E-02

	GO:0050772
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:1905517
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0031593
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0080171
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0032994
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0032309
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0005790
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0008173
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0051287
	2
	6
	3.89E-03
	3.94E-02

	GO:0019787
	5
	81
	3.95E-03
	3.98E-02

	GO:0051248
	7
	158
	4.11E-03
	4.05E-02

	GO:0000781
	3
	24
	4.14E-03
	4.05E-02

	GO:0031674
	3
	24
	4.14E-03
	4.05E-02

	GO:0005795
	3
	24
	4.14E-03
	4.05E-02

	GO:0016747
	4
	50
	4.14E-03
	4.05E-02

	GO:0045944
	8
	201
	4.14E-03
	4.05E-02

	GO:0043025
	5
	82
	4.15E-03
	4.05E-02

	GO:0009986
	6
	119
	4.25E-03
	4.13E-02

	GO:0042802
	8
	202
	4.26E-03
	4.13E-02

	GO:0098805
	8
	204
	4.51E-03
	4.34E-02

	GO:0033365
	7
	161
	4.53E-03
	4.35E-02

	GO:0070875
	2
	7
	4.96E-03
	4.65E-02

	GO:1901186
	2
	7
	4.96E-03
	4.65E-02

	GO:0042629
	2
	7
	4.96E-03
	4.65E-02

	GO:0018209
	4
	53
	5.03E-03
	4.67E-02

	GO:0030141
	4
	53
	5.03E-03
	4.67E-02

	GO:0120025
	9
	255
	5.17E-03
	4.75E-02

	GO:0060828
	4
	54
	5.35E-03
	4.90E-02


Note: Proportion of risk genes: these identified risk genes (Input number) accounted for the proportion of all genes in each pathway (Background number) enriched by these genes. FDR values were calculated by using the method of Benjamini-Hochberg false discovery rate (FDR) correction. 


