Supplementary Table 1. Overview of miRNA sequencing data.
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Differentially expressed miRNAs across all six possible comparisons between the different conditions (control old vs. control young; HGPS old vs. HGPS young; young HGPS vs. young control; old HGPS vs. old control; old HGPS vs. young control; young HGPS vs. old control) including log2FoldChange, pvalue, and qvalue. Genome-wide miRNA profiles of HGPS and control fibroblast cultures of a young passage with relative senescence < 5 % and an old passage of senescence between 15 and 20 %; control cell strains: GM01651c, GM01652c, GM03349c; HGPS cell strains: HGADFN003, HGADFN127, HGADFN178.
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ID log2FC pvalue qvalue log2FC pvalue qvalue log2FC pvalue qvalue log2FC pvalue qvalue log2FC pvalue qvalue log2FC pvalue qvalue

hsa-miR-126-3p 0,6 5,18E-01 1,00E+00 3,4 1,27E-04 7,32E-03 -0,8 3,52E-01 9,88E-01 2,0 2,32E-02 3,13E-01 2,6 3,56E-03 9,09E-02 -1,4 1,16E-01 5,86E-01

hsa-miR-126-5p 0,3 7,01E-01 1,00E+00 3,9 6,64E-06 4,85E-04 -1,5 8,15E-02 8,20E-01 2,1 1,50E-02 2,44E-01 2,4 4,88E-03 1,07E-01 -1,8 3,41E-02 3,04E-01

hsa-miR-342-3p 0,2 3,75E-01 1,00E+00 1,0 1,77E-04 9,53E-03 -0,7 7,98E-03 2,30E-01 0,1 8,05E-01 9,72E-01 0,3 2,60E-01 9,98E-01 -1,0 4,02E-04 1,21E-02

hsa-miR-200b-3p 0,5 7,58E-01 1,00E+00 5,9 6,79E-04 3,16E-02 -1,3 4,67E-01 9,88E-01 4,1 1,70E-02 2,60E-01 4,6 7,08E-03 1,30E-01 -1,8 3,02E-01 8,62E-01

hsa-miR-142-5p -3,2 2,10E-02 6,13E-01 7,0 8,38E-07 7,80E-05 -3,5 1,41E-02 3,16E-01 6,7 1,58E-06 2,02E-04 3,5 7,07E-03 1,30E-01 -0,2 8,75E-01 1,00E+00

hsa-miR-200a-3p 0,4 7,25E-01 1,00E+00 5,8 1,00E-06 8,44E-05 -0,9 4,35E-01 9,88E-01 4,4 1,29E-04 6,01E-03 4,8 2,96E-05 1,59E-03 -1,3 2,60E-01 8,12E-01

hsa-miR-1-3p -0,2 8,91E-01 1,00E+00 1,6 2,44E-01 9,99E-01 5,6 1,16E-04 8,74E-03 7,4 6,82E-07 9,97E-05 7,2 8,60E-07 1,26E-04 5,9 8,76E-05 3,09E-03

hsa-miR-143-3p -0,1 8,32E-01 1,00E+00 -0,1 8,95E-01 9,99E-01 2,1 9,63E-04 5,79E-02 2,2 7,20E-04 2,38E-02 2,1 1,53E-03 4,34E-02 2,3 4,43E-04 1,29E-02

hsa-miR-145-3p 0,0 9,55E-01 1,00E+00 0,5 2,56E-01 9,99E-01 1,7 9,60E-05 8,74E-03 2,3 3,67E-07 7,50E-05 2,2 4,92E-07 1,01E-04 1,8 7,60E-05 2,88E-03

hsa-miR-181a-2-3p 0,1 7,20E-01 1,00E+00 0,4 2,28E-01 9,99E-01 1,1 8,59E-04 5,49E-02 1,4 3,16E-05 1,70E-03 1,5 6,29E-06 4,60E-04 1,0 2,92E-03 5,64E-02

hsa-miR-195-5p 0,7 2,16E-01 1,00E+00 1,5 1,01E-02 3,44E-01 -2,6 1,16E-05 1,69E-03 -1,8 2,63E-03 6,11E-02 -1,1 7,49E-02 6,88E-01 -3,3 1,91E-08 3,91E-06

hsa-miR-199b-5p 0,4 2,99E-01 1,00E+00 0,4 2,45E-01 9,99E-01 -1,8 1,48E-07 7,56E-05 -1,7 3,05E-07 7,50E-05 -1,4 4,42E-05 2,15E-03 -2,1 3,12E-10 3,19E-07

hsa-miR-497-5p 0,4 4,55E-01 1,00E+00 1,2 3,70E-02 8,64E-01 -2,6 6,06E-06 1,24E-03 -1,8 2,03E-03 5,19E-02 -1,4 1,85E-02 2,75E-01 -3,0 1,38E-07 1,77E-05

hsa-miR-486-3p 3,1 3,97E-02 8,47E-01 1,1 4,11E-01 9,99E-01 4,6 1,91E-03 9,30E-02 2,6 5,54E-02 5,11E-01 5,7 2,06E-04 8,42E-03 1,5 2,44E-01 7,80E-01

hsa-miR-27b-3p 0,2 4,10E-01 1,00E+00 -0,1 6,82E-01 9,99E-01 0,9 1,26E-03 7,18E-02 0,6 4,66E-02 4,56E-01 0,8 4,88E-03 1,07E-01 0,7 1,64E-02 1,82E-01

hsa-miR-34a-5p 0,9 1,16E-03 7,44E-02 0,3 2,49E-01 9,99E-01 -0,6 2,45E-02 3,92E-01 -1,2 1,61E-05 1,17E-03 -0,3 2,78E-01 9,98E-01 -1,6 3,90E-08 5,70E-06

hsa-miR-664a-3p 1,0 4,49E-04 3,53E-02 0,6 6,46E-02 9,99E-01 -0,5 9,07E-02 8,74E-01 -1,0 2,18E-03 5,30E-02 0,1 8,02E-01 9,98E-01 -1,6 2,31E-07 2,62E-05

hsa-miR-92a-3p -0,9 6,38E-05 7,08E-03 0,0 8,86E-01 9,99E-01 0,1 6,92E-01 9,88E-01 0,9 2,48E-05 1,49E-03 0,1 8,03E-01 9,98E-01 0,9 1,12E-05 7,18E-04

hsa-miR-1246 -1,1 4,31E-01 1,00E+00 1,1 4,02E-01 9,99E-01 3,2 1,56E-02 3,21E-01 5,4 1,45E-04 6,46E-03 4,2 1,79E-03 4,96E-02 4,3 1,62E-03 3,59E-02

hsa-miR-129-2-3p 0,7 3,95E-01 1,00E+00 0,1 8,92E-01 9,99E-01 -1,9 1,63E-02 3,21E-01 -2,5 2,29E-03 5,46E-02 -1,8 2,66E-02 3,51E-01 -2,6 1,15E-03 2,74E-02

hsa-miR-143-5p -0,3 6,44E-01 1,00E+00 -0,1 9,23E-01 9,99E-01 1,6 6,17E-03 2,04E-01 1,8 1,93E-03 5,05E-02 1,6 8,30E-03 1,46E-01 1,9 1,37E-03 3,15E-02

hsa-miR-146a-5p -1,5 7,19E-02 1,00E+00 1,6 6,67E-02 9,99E-01 0,7 4,25E-01 9,88E-01 3,8 1,02E-05 8,68E-04 2,2 8,49E-03 1,47E-01 2,2 9,58E-03 1,25E-01

hsa-miR-181b-5p -0,2 5,25E-01 1,00E+00 0,0 9,15E-01 9,99E-01 0,9 8,10E-03 2,30E-01 1,1 1,57E-03 4,33E-02 0,9 1,14E-02 1,85E-01 1,2 1,03E-03 2,56E-02

hsa-miR-193b-3p 0,4 1,67E-01 1,00E+00 0,1 7,41E-01 9,99E-01 -0,8 4,96E-03 1,85E-01 -1,2 1,26E-04 6,01E-03 -0,7 1,38E-02 2,18E-01 -1,3 2,78E-05 1,29E-03

hsa-miR-204-5p 0,3 9,40E-01 1,00E+00 2,9 3,45E-01 9,99E-01 6,8 3,64E-02 4,83E-01 9,5 3,55E-03 7,73E-02 9,7 2,73E-03 7,16E-02 6,5 4,42E-02 3,62E-01

hsa-miR-21-3p -0,8 1,09E-02 4,44E-01 -0,2 4,68E-01 9,99E-01 0,4 1,75E-01 9,88E-01 1,0 1,53E-03 4,33E-02 0,2 5,30E-01 9,98E-01 1,2 9,52E-05 3,25E-03

hsa-miR-29c-5p 0,1 8,41E-01 1,00E+00 -1,0 2,34E-01 9,99E-01 -1,2 7,84E-02 8,10E-01 -2,3 3,18E-03 7,09E-02 -2,2 5,46E-03 1,12E-01 -1,4 5,04E-02 3,82E-01

hsa-miR-31-3p 0,1 7,09E-01 1,00E+00 -0,2 6,10E-01 9,99E-01 -1,1 4,72E-03 1,85E-01 -1,4 2,48E-04 9,78E-03 -1,3 9,79E-04 3,23E-02 -1,2 1,38E-03 3,15E-02

hsa-miR-31-5p 0,0 8,84E-01 1,00E+00 -0,4 1,29E-01 9,99E-01 -0,5 4,25E-02 5,30E-01 -0,9 6,92E-04 2,36E-02 -0,9 4,02E-04 1,52E-02 -0,5 5,98E-02 4,11E-01

hsa-miR-335-3p -1,6 3,66E-02 8,31E-01 -0,6 4,15E-01 9,99E-01 1,8 1,66E-02 3,21E-01 2,7 2,93E-04 1,11E-02 1,2 1,20E-01 7,56E-01 3,3 7,44E-06 5,44E-04

hsa-miR-335-5p -0,6 3,91E-01 1,00E+00 -0,3 7,27E-01 9,99E-01 1,9 8,98E-03 2,30E-01 2,3 2,11E-03 5,27E-02 1,7 2,58E-02 3,47E-01 2,5 5,25E-04 1,45E-02

hsa-miR-374b-5p 0,6 2,08E-02 6,13E-01 0,4 1,24E-01 9,99E-01 -0,5 2,55E-02 4,01E-01 -0,7 4,45E-03 9,48E-02 -0,2 5,37E-01 9,98E-01 -1,1 5,68E-06 4,47E-04

hsa-miR-378a-3p -1,0 3,00E-02 7,70E-01 -0,3 4,49E-01 9,99E-01 1,2 4,49E-03 1,84E-01 1,9 3,87E-05 1,98E-03 0,9 4,42E-02 5,26E-01 2,2 5,95E-07 5,53E-05

hsa-miR-486-5p -0,2 7,51E-01 1,00E+00 1,7 1,17E-02 3,76E-01 1,1 9,59E-02 9,00E-01 3,0 6,98E-06 6,49E-04 2,8 2,91E-05 1,59E-03 1,3 4,75E-02 3,77E-01

hsa-miR-542-3p -0,5 4,86E-02 9,38E-01 -0,1 5,98E-01 9,99E-01 0,4 1,27E-01 9,88E-01 0,8 3,19E-03 7,09E-02 0,3 3,22E-01 9,98E-01 1,0 4,69E-04 1,33E-02

hsa-miR-770-5p 0,3 5,22E-01 1,00E+00 -1,1 8,48E-02 9,99E-01 -0,7 2,02E-01 9,88E-01 -2,2 6,77E-04 2,36E-02 -1,8 4,27E-03 1,06E-01 -1,0 5,67E-02 4,03E-01

hsa-miR-9-5p 0,4 8,65E-01 1,00E+00 5,9 2,96E-03 1,12E-01 0,8 6,97E-01 9,88E-01 6,4 1,44E-03 4,33E-02 6,7 9,32E-04 3,18E-02 0,5 8,25E-01 1,00E+00

hsa-miR-200c-3p 0,8 6,11E-01 1,00E+00 2,5 1,04E-01 9,99E-01 2,7 9,14E-02 8,74E-01 4,4 5,21E-03 1,09E-01 5,2 1,05E-03 3,35E-02 1,9 2,35E-01 7,77E-01

hsa-miR-625-3p -0,6 2,30E-01 1,00E+00 -1,1 4,98E-02 9,99E-01 -0,6 2,22E-01 9,88E-01 -1,1 4,66E-02 4,56E-01 -1,7 1,92E-03 5,16E-02 0,0 9,81E-01 1,00E+00

hsa-miR-155-5p -1,2 2,97E-03 1,60E-01 -0,9 2,66E-02 6,98E-01 0,7 1,08E-01 9,55E-01 1,0 1,95E-02 2,89E-01 -0,3 5,37E-01 9,98E-01 1,9 4,68E-06 3,99E-04

hsa-miR-20a-5p -1,0 2,84E-03 1,60E-01 -0,5 1,69E-01 9,99E-01 0,3 3,89E-01 9,88E-01 0,8 1,43E-02 2,44E-01 -0,2 6,04E-01 9,98E-01 1,3 1,21E-04 3,98E-03

hsa-miR-328-3p 0,6 3,44E-02 8,31E-01 0,4 2,08E-01 9,99E-01 -0,5 1,28E-01 9,88E-01 -0,7 2,78E-02 3,35E-01 -0,1 8,49E-01 9,98E-01 -1,1 2,89E-04 9,01E-03

hsa-miR-17-5p -0,9 1,17E-02 4,44E-01 -0,5 1,70E-01 9,99E-01 0,4 2,70E-01 9,88E-01 0,8 2,65E-02 3,35E-01 -0,1 7,81E-01 9,98E-01 1,3 2,91E-04 9,01E-03

PC-3p-1223_2590 -0,6 2,18E-01 1,00E+00 -0,5 2,93E-01 9,99E-01 1,0 2,72E-02 4,16E-01 1,1 2,27E-02 3,13E-01 0,5 2,77E-01 9,98E-01 1,6 5,94E-04 1,60E-02

hsa-miR-197-3p 0,2 4,38E-01 1,00E+00 0,4 1,32E-01 9,99E-01 -0,7 1,05E-02 2,55E-01 -0,5 7,20E-02 5,71E-01 -0,3 3,03E-01 9,98E-01 -0,9 8,59E-04 2,25E-02

hsa-miR-490-5p -1,1 4,52E-01 1,00E+00 -1,3 3,87E-01 9,99E-01 3,7 1,02E-02 2,55E-01 3,6 2,19E-02 3,06E-01 2,4 1,12E-01 7,56E-01 4,8 1,06E-03 2,58E-02

hsa-miR-27b-5p 0,0 8,94E-01 1,00E+00 -0,4 2,63E-01 9,99E-01 0,9 2,91E-03 1,29E-01 0,6 5,41E-02 5,11E-01 0,6 7,25E-02 6,88E-01 1,0 1,87E-03 4,08E-02

hsa-miR-2114-5p 3,3 1,28E-01 1,00E+00 5,9 1,85E-02 5,41E-01 -4,2 8,78E-02 8,64E-01 -1,7 4,54E-01 9,65E-01 1,7 4,58E-01 9,98E-01 -7,6 2,03E-03 4,28E-02

hsa-miR-539-5p 0,5 8,56E-02 1,00E+00 0,5 1,64E-01 9,99E-01 -0,5 1,64E-01 9,88E-01 -0,5 1,45E-01 7,65E-01 0,0 9,06E-01 9,98E-01 -1,0 2,05E-03 4,28E-02

hsa-miR-6511b-3p 0,3 7,01E-01 1,00E+00 1,4 8,06E-02 9,99E-01 -2,0 6,75E-03 2,16E-01 -0,9 2,63E-01 9,56E-01 -0,6 4,40E-01 9,98E-01 -2,3 2,11E-03 4,31E-02

hsa-miR-450b-5p -0,7 2,05E-02 6,13E-01 -0,1 8,51E-01 9,99E-01 0,2 4,99E-01 9,88E-01 0,8 5,35E-03 1,09E-01 0,1 6,28E-01 9,98E-01 0,9 2,78E-03 5,57E-02

PC-5p-7903_198 -1,9 3,59E-02 8,31E-01 -2,0 4,44E-02 9,88E-01 0,8 3,65E-01 9,88E-01 0,8 4,52E-01 9,65E-01 -1,2 2,34E-01 9,98E-01 2,8 2,89E-03 5,64E-02

hsa-miR-455-5p -0,4 3,92E-01 1,00E+00 -0,4 4,04E-01 9,99E-01 0,9 3,44E-02 4,63E-01 0,9 3,51E-02 3,99E-01 0,5 2,07E-01 9,63E-01 1,2 2,98E-03 5,64E-02

hsa-miR-7-5p -0,5 2,58E-01 1,00E+00 -0,4 3,84E-01 9,99E-01 0,7 7,55E-02 8,05E-01 0,8 4,31E-02 4,46E-01 0,4 3,70E-01 9,98E-01 1,2 3,63E-03 6,19E-02

hsa-miR-1249-3p 0,5 3,49E-01 1,00E+00 0,6 3,37E-01 9,99E-01 -1,1 4,87E-02 5,86E-01 -1,0 8,09E-02 6,05E-01 -0,5 3,80E-01 9,98E-01 -1,6 3,76E-03 6,19E-02

hsa-miR-301a-5p -0,8 9,61E-02 1,00E+00 -0,2 6,50E-01 9,99E-01 0,6 2,11E-01 9,88E-01 1,2 2,35E-02 3,13E-01 0,4 4,73E-01 9,98E-01 1,4 3,81E-03 6,19E-02

hsa-miR-7974 -2,3 3,06E-02 7,70E-01 -1,5 1,61E-01 9,99E-01 0,8 4,59E-01 9,88E-01 1,5 1,79E-01 7,94E-01 -0,8 4,78E-01 9,98E-01 3,1 4,01E-03 6,41E-02

hsa-miR-549a-3p -0,1 9,20E-01 1,00E+00 1,0 1,55E-01 9,99E-01 -2,1 2,98E-03 1,29E-01 -1,0 1,63E-01 7,87E-01 -1,1 1,36E-01 8,06E-01 -2,1 4,10E-03 6,45E-02

hsa-miR-561-5p -0,7 5,06E-01 1,00E+00 -1,7 9,86E-02 9,99E-01 2,2 2,82E-02 4,24E-01 1,1 2,70E-01 9,63E-01 0,5 6,44E-01 9,98E-01 2,8 4,35E-03 6,74E-02

hsa-miR-331-3p 0,5 9,26E-02 1,00E+00 0,4 1,84E-01 9,99E-01 -0,3 2,54E-01 9,88E-01 -0,4 1,48E-01 7,65E-01 0,1 8,36E-01 9,98E-01 -0,8 4,79E-03 7,31E-02

hsa-miR-503-5p -0,6 1,02E-01 1,00E+00 -0,4 2,59E-01 9,99E-01 0,4 2,50E-01 9,88E-01 0,6 9,99E-02 6,73E-01 0,0 9,86E-01 9,98E-01 1,0 5,37E-03 7,79E-02

hsa-miR-337-3p 0,6 8,58E-02 1,00E+00 0,6 1,33E-01 9,99E-01 -0,4 2,86E-01 9,88E-01 -0,5 2,12E-01 8,59E-01 0,2 6,55E-01 9,98E-01 -1,0 5,38E-03 7,79E-02

hsa-miR-92a-1-5p -1,7 2,40E-02 6,81E-01 -0,6 4,78E-01 9,99E-01 0,4 5,80E-01 9,88E-01 1,6 5,87E-02 5,17E-01 -0,2 8,39E-01 9,98E-01 2,1 5,39E-03 7,79E-02

hsa-miR-30a-5p 0,3 3,05E-01 1,00E+00 0,0 9,25E-01 9,99E-01 -0,5 7,92E-02 8,10E-01 -0,7 7,23E-03 1,37E-01 -0,4 9,69E-02 7,56E-01 -0,7 5,41E-03 7,79E-02

hsa-miR-181a-3p -0,2 5,35E-01 1,00E+00 -0,3 4,98E-01 9,99E-01 0,8 3,38E-02 4,62E-01 0,8 4,17E-02 4,46E-01 0,6 1,55E-01 8,38E-01 1,1 6,12E-03 8,69E-02

hsa-miR-181b-3p -0,3 6,47E-01 1,00E+00 0,0 9,75E-01 9,99E-01 1,6 2,44E-02 3,92E-01 2,0 1,01E-02 1,78E-01 1,6 3,19E-02 3,97E-01 2,0 7,12E-03 9,97E-02

young HGPS vs. old control Control old vs. young HGPS old vs. young young HGPS vs. young Control old HGPS vs. old Control old HGPS vs. young control


